Rocnikovy projekt - report letny semester

Ciel’ na letny semester

Umoznit’ na stranke zobrazovat’ proteiny aj z inej ako Alphaphold databazy, skratené proteiny
alebo Struktary s viacerymi chains.

Praca pocCas semestra

Zapracovala som pridanie d’al$ich modifikacii, upravila som zobrazovanie zdrojov a tooltipy.
Pridala som na stranku automatické generovanie legendy modifikacii.
V prehliada¢och Google Chrome a Mozila Firefox som spristupnila funkcionalitu Savelmage().

Aby bolo mozné zobrazovat’ z proteiny z roznych databaz, musela som vyrieSit’ mapovanie
modifikacii na skratené proteiny, Struktary s viacerymi chain, alebo proteiny s umelo pridanymi residues.
Najskor som ru¢ne v Pymol-e testovala farbenie a mapovanie skratenych proteinov, tiez viac-chainovych
Struktar.

Upravenim sekvencie z pdb siiboru som dosiahla spravne mapovanie modifikacii.

Zmenila som script, ktory ofarbuje jednotlivé modifikacie, aby ofarboval iba vybranu chain a ostatné
zvyraznil inou farbou.

K6d, ktory pracuje s excelovym stiborom, som upravila, aby pracoval aj s pridanymi stipcami (chain,
pdb_link).

Aktualizovala som sqlite databazu, ktora sa pouziva na generovanie stranok jednotlivych proteinov.
Sucasne som upravila script, aby sa tato automatizacia robila automaticky ( napriklad pri doplneni udajov
do excelovského suboru ).

Pridala som automatické st'ahovanie pdb suborov proteinov podla linku uvedenom v exceli.
Nakoniec som spravila som mala Gpravu na strankach proteinov z Protein Data Bank in Europe, aby
spravne odkazovali na databazu, z ktorej pochadzaju.

Prilozené st nahlady starej a novej 3D verzie proteinu P00431 ( nal’avo je protein v Struktire s viacerymi
chains, napravo je pévodna verzia)



Structure Structure

Structure visualized by GLmol written by biochem_fan. The structure was downloaded from the Structure visualized by GLmol written by biochem_fan. The structure was downloaded from the

Protein Data Bank in Europe AlphaFold Protein Structure Database.




