Report zima - su¢astny stav projektu

Dosiahnuté vysledky

V ramci projektu som sa oboznamil s problematikou genomickej atomizacie a naucil sa
pracovat s rdznymi bioinformatickymi nastrojmi, ako su Mash, Minimap2, GEESE a
LAST, a s bioinformatickymi formatmi FASTA a GEESE. Ziskal som skusenosti aj s
kniZznicou pandas pre spracovanie a analyzu dat.

Naimplementoval som zakladny python balicek, ktory poskytuje kostru funkcionality na
vypocet zakladnych metrik kvality atomizacie, a zakladny prikazovy riadok pre
spustenie nastroja z terminalu.

Pre overenie funkénosti som napisal zakladné testy (pytest framework). Testy zatial
pokryvaju zakladné scenare a v letnom semestri ich planujem rozsirit.



